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В статье впервые показаны результаты исследования аллелофонда новоалтайской породы ло-
шадей по 3 полиморфным системам крови (TF, ALB, ES) и 17 локусам микросателлитов ДНК  
в сравнении с тремя тяжеловозными породами лошадей, участвующими в ее создании (русской, 
советской и литовской тяжеловозной). Целью нашего исследования явилось изучение особен-
ностей аллелофонда новоалтайской породы лошадей, а также оценка генетического сходства  
с другими породами, участвующими в ее формировании. Для проведения сравнительного ана-
лиза генетической структуры было проверено 358 голов лошадей новоалтайской породы по 
полиморфным системам крови и 98 голов по 17 STR-локусам микросателлитов ДНК: VHL20, 
HTG4, AHT4, HMS7, HTG6, AHT5, HMS6, ASB23, ASB2, HTG10, HTG7, HMS3, HMS2, ASB17, LEX3, 
HMS1, CA425. Сравнение уровня генетического разнообразия новоалтайской породы с лошадь-
ми русской, советской и литовской тяжеловозной пород осуществляли по основным популя-
ционным показателям: уровню полиморфности (Ае), степени фактической (Не) и ожидаемой 
(Но) гетерозиготности и индексу популяционного инбридинга (Fis). Новоалтайская порода 
лошадей отличалась от других пород широким диапазоном аллелей (Na=146) и уровнем по-
лиморфности (Ае=4,780) микросателлитной ДНК. В генетической структуре новоалтайской 
популяции были выявлены приватные аллели VHL20S, ASB23V, ASB2T, HMS1Q, HMS2S и HMS3S. 
Сопоставительный анализ аллелофонда исследуемых пород лошадей показал, что новоалтай-
цы имеют наиболее высокие показатели генетического сходства с русской тяжеловозной по-
родой (0,970), как по системам крови, так и по микросателлитам ДНК. Новоалтайская порода 
лошадей, созданная сложным воспроизводительным скрещиванием, характеризуется высоким 
уровнем генетического разнообразия, как по структурным генам, так и по микросателлит-
ным локусам ДНК. В породе сохраняется высокий уровень генетического разнообразия, позво-
ляющий вести эффективную селекционную работу по хозяйственно полезным признакам.
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Введение
Новоалтайская лошадь на сегодняшний 

день является одной из лучших мясных 
пород лошадей в отечественном коне-
водстве. Создание новой породы было 
начато в 1978–1979 гг. методом сложного 
воспроизводительного скрещивания ал-
тайских кобыл с жеребцами-производи-
телями советской, русской и литовской 
тяжеловозных пород. Работа по форми-
рованию новоалтайской породы велась 
в хозяйствах Горного Алтая и Алтайского 
края. Лошади новоалтайской породы име-
ют хорошие мясные качества и приспосо-
блены к табунно-тебеневочным условиям 
содержания. Средняя живая масса кобыл 
превышает 500 кг, молодняка в возрасте 
2 лет – 400 кг. Кобылы новоалтайской по-
роды хорошо приспособлены к суровым 
местным условиям обитания, о чем свиде-
тельствует их хорошая воспроизводитель-
ная способность – плодовитость на уровне 
80%. Племенное поголовье лошадей ново-
алтайской породы систематически прохо-
дит регистрацию в ГПК лошадей этой по-
роды начиная с 2000 года [1, с. 83; 2, с. 4].

Научная новизна работы
В статье впервые представлены резуль-

таты изучения аллелофонда новоалтай-
ской породы лошадей по 3 полиморфным 
системам крови (TF, ALB, ES) и 17 локусам 
микросателлитов ДНК в сравнении с тре-
мя тяжеловозными породами лошадей, 
участвующими в ее создании (русской, со-
ветской и литовской тяжеловозной).

Значимость работы
Регулярное исследование аллелофонда 

внутрипородных структур дает возмож-
ность поддерживать и контролировать ге-
нетическую гетерогенность породы, сохра-
нять своеобразие генеалогических структур, 

проводить генетическую сертификацию 
племенного материала, что в дальнейшем 
повышает эффективность ведения племен-
ной работы и сохранения генетического 
разнообразия в разных породах.

Для современного генетического изуче-
ния групп лошадей в большинстве случа-
ев применяют различные ДНК-маркеры, 
которые показывают высокую результа-
тивность оценки биологической индиви-
дуальности различных пород и изучения 
их развития. На сегодня микросателлиты 
STR-локусы широко применяются при 
контроле достоверности лошадей и оцен-
ке разнообразия пород [3, с. 31; 4, с. 2; 5,  
с. 4; 6, с. 36; 7, с. 13; 8; 9].

Цель и задачи исследований заключают-
ся в изучении индивидуальности аллело-
фонда новоалтайской породы лошадей и 
оценке генетического сходства с другими 
породами, участвующими в ее формиро-
вании (русской тяжеловозной, советской 
тяжеловозной и литовской тяжеловозной).

Материал и методы исследований
Для исследований брали образцы кро-

ви (n = 358) и волосяных луковиц (n = 98) 
лошадей новоалтайской породы, а также 
пробы биоматериала лошадей русской тя-
желовозной (n = 2306), советской тяжело-
возной породы (n = 1040) [10, с. 15]. Дан-
ные по литовской тяжеловозной породе 
были взяты Б.Б. Крикщюнас ВНИИК, 1990 
(n = 274) [11, с. 7]. Генотипирования по по-
лиморфным системам крови лошадей рус-
ской тяжеловозной, советской тяжеловоз-
ной и новоалтайской пород проводили в 
лаборатории генетики ВНИИ коневодства  
в 1990–2018 гг., а по микросателлитам ДНК 
с 2006–2018 гг. Аллелофонд всех изучаемых 
пород лошадей по полиморфным систе-
мам крови (TF, ALB, ES) изучали методом 
электрофореза в крахмальном геле [12]. 

Генетико-популяционный анализ, лошадь, микросателлиты ДНК, новоалтайская по-
рода, полиморфные системы крови.
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Обработку ДНК из гривы лошадей (луко-
виц) проводили с применением реагентов, 
изготовленных в г. Москве («ExtraGeneTM 
DNA Prep 200»). Амплификацию получен-
ной ДНК из волосяных луковиц проводили 
методом полимеразной цепной реакции  
с применением коммерческого 17-плексно-
го набора для тестирования лошадей. Ам-
плификаты тестировали по 17 аутосомным 
микросателлитным локусам: CA425, HMS1, 
LEX3, ASB17, HMS2, HMS3, HTG7, HTG10, 
ASB2, HMS6, ASB23, AHT5, AHT4, HMS7, 
HTG6, VHL20, HTG4. Классификацию про-
дуктов амплификации проводили на ге-
нетическом анализаторе AB 3130 (Applied 
Biosystems) методом капиллярного элек-
трофореза. Аутентификацию результатов 
осуществляли с использованием профиля 
контрольной ДНК. Генетико-популяци-
онный анализ осуществляли по базовым 
показателям: числу аллелей в каждом ло-
кусе (Na), числу эффективно действующих 
аллелей (Ае), ожидаемой (Не) гетерози-
готности и наблюдаемой гетерозиготно-
сти (Но). Внутрипородный инбридинг Fis 
определяли методами F-статистики с при-
менением программ Microsoft Excel 2010  
и Statistica 12 [13; 14].

Проведенный эксперимент показал, что  
у новоалтайской породы, как у лошадей тя-
желоупряжных пород, в локусе трансферри-
на выявлено пять кодоминантных аллель-
ных генов: Tf D, Tf F, Tf H, Tf O, Tf R (табл. 1).  

Наиболее распространенные аллели для ло-
шадей этой породы Tf D, Tf F, Tf H.

Сравнительный анализ генетической 
структуры разных пород показал, что 
имеют место значительные межпород-
ные различия по встречаемости аллелей 
трансферринового локуса.

Наиболее часто встречающимся во всех 
исследованных популяциях является ал-
лель TfF, преобладающий у литовской тя-
желовозной породы (0,599). У всех пород 
сравнительно редко встречается аллель 
TfO,частота которого у новоалтайской по-
роды 0,031.

Лошади новоалтайской породы облада-
ют относительно большой частотой встре-
чаемости аллелей Tf D. Интенсивное ско-
пление аллелей Tf F типично для литовской 
и советской тяжеловозной породы. Макси-
мальная частота встречаемости аллеля Tf H 
была определена у советской тяжеловозной 
породы 0,422, минимальная – у литовской 
тяжеловозной 0,086.

В локусе альбумина у всех изучаемых по-
род было обнаружено 2 аллеля (AlA и AlB). 
Интересно отметить, что у новоалтайской 
и русской тяжеловозной пород выявлена 
очень сходная структура аллелей альбу-
минного локуса с преобладанием аллеля 
AlB (табл. 2).

В локусе эстеразы аллелофонд всех пород 
представлен 3 аллелями (EsF, EsG, EsI), при 
этом во всех породах наиболее распреде-

Таблица 1. Сравнительная характеристика по локусу трансферрина у лошадей изучаемых пород

Порода N
Частота аллелей (в ед.) – Tf

D F H O R

Советская тяжеловозная 989 0,039
±0,004

0,467
±0,011

0,422
±0,011

0,011
±0,002

0,062
±0,005

Новоалтайская 358 0,309
±0,017

0,331
±0,018

0,183
±0,014

0,031
±0,006

0,147
±0,013

Русская тяжеловозная 2235 0,304
±0,007

0,292
±0,007

0,128
±0,005

0,010
±0,001

0,266
±0,007

Литовская тяжеловозная* 274 0,193
±0,017

0,599
±0,021

0,086
±0,012

0,051
±0,009

0,071
±0,011

Составлено по: данные лаборатории генетики ФГБНУ ВНИИ коневодства за 1990–2018 гг.
* Данные Крикщюнаса Б.Б., 1990 [11].
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лен аллель EsI. Примечательно, что наибо-
лее высокий наблюдается у советской тя-
желовозной 0,785. Аллель EsG распределен 
у лошадей новоалтайской и русской тяже-
ловозной пород, при максимальной кон-
центрации в новоалтайской (0,307).

Сравнение анализа генетической струк-
туры проверенных пород по полиморф-
ным системам крови показал, что новоал-
тайская порода имеет наиболее высокую 
степень генетического сходства с русской 
тяжеловозной породой (0,970). Кластер-
ный анализ, проведенный на основании 
матрицы генетических дистанций, на-
глядно показывает генетическое сходство 
между новоалтайской и русской тяжело-
возной породой (рис., табл. 3).

При тестировании новоалтайской по-
роды лошадей по микросателлитным ло-
кусам ДНК самое низкое значение числа 
эффективно действующих аллелей было 
отмечено в локусе HTG6 (1,773), соответ-
ственно и у русской тяжеловозной (1,315) 
и советской тяжеловозной (1,417).

С наивысшим уровнем полиморфно-
сти оказались локусы VHL20, AHT4, ASB2, 
ASB23, ASB17 и LEX3. Наиболее высоким 
является показатель локуса ASB17: ново-
алтайская порода (7,630), русская тяже-
ловозная (5,630), советская тяжеловозная 
(4,965), соответственно табл. 5–7.

Степень наблюдаемой гетерозиготности 
(Но) изменяла свои показатели в пределах 
от VHL20 (0,964) до HTG6 (0,446), соответ-
ственно у русской тяжеловозной от LEX3 
(0,857) до HTG6 (0,255) и советской тяже-
ловозной от VHL20 (0,902) до HTG6 (0,275). 
Средний уровень (Но) по 17 локусам со-
ставил у новоалтайской 0,756, русской тя-
желовозной 0,677 и советской тяжеловоз-
ной 0,723. Ожидаемая гетерозиготность 
локусов (Не) колебалась в пределах от 
0,869 до 0,436 новоалтайской породы, со-
ответственно у русской тяжеловозной от 
0,777 до 0,240 и советской тяжеловозной 
от 0,828 до 0,294.

Внутрипородный инбридинг (Fis), пока-
зывающий соотношение гетерозиготно-
сти и гомозиготности локусов в популя-
ции, менялся по отдельным локусам и в 
среднем составил -0,017 у новоалтайской 
породы, что говорит о некотором избытке 
гетерозиготных генотипов (Fis = –0,017). 
При тестировании русских тяжеловозов 
в изученных локусах был определен 121 
аллель и несколько аллелей, которые не 
встречались в других исследуемых поро-
дах (HMS7G, HMS7P, HMS6Q, HMS2P).

У советских тяжеловозов спектр алле-
лей изучаемых локусов также был пред-
ставлен 121 аллелем. Кластерный анализ, 
проведенный по STR-локусам, также под-

Таблица 2. Сравнительная характеристика по локусам  
альбумина и эстеразы у лошадей изучаемых пород

Порода N
Частота аллелей

Альбумин Эстераза
A B F G I

Советская тяжеловозная 989 0,531
±0,011

0,469
±0,012

0,023
±0,003

0,192
±0,009

0,785
±0,009

Новоалтайская 358 0,264
±0,016

0,736
±0,016

0,283
±0,017

0,307
±0,017

0,410
±0,018

Русская тяжеловозная 2235 0,264
±0,007

0,736
±0,007

0,284
±0,006

0,306
±0,007

0,410
±0,007

Литовская тяжеловозная* 274 0,416
±0,021

0,584
±0,021

0,352
±0,020

0,177
±0,016

0,471
±0,021

Составлено по: данные лаборатории генетики ФГБНУ ВНИИ коневодства за 1990–2018 гг.
* Данные Крикщюнаса Б.Б., 1990 [11].
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Таблица 3. Генетическое сходство между новоалтайской  
и другими породами лошадей по полиморфным системам крови

Порода Советская  
тяжеловозная Новоалтайская Русская  

тяжеловозная
Литовская  

тяжеловозная
Советская тяжеловозная 1,000 0,497 0,418 0,652
Новоалтайская 0,497 1.000 0,970 0,765
Русская тяжеловозная 0,418 0,970 1.000 0,701
Литовская тяжеловозная* 0,652 0,765 0,701 1.000
Составлено по: данные лаборатории генетики ФГБНУ ВНИИ коневодства за 1990–2018 гг.
* Данные Крикщюнаса Б.Б., 1990 [11].

Tree Diagram for 4 Variables
Single Linkage

Euclidean distances

0,0 0,1 0,2 0,3 0,4 0,5 0,6 0,7

Linkage Distance

Литовская тяжеловозная

Русская тяжеловозная

Новоалтайская

Советская тяжеловозная

Рис. Дендрограмма генетических дистанций по Nei (1978) между новоалтайской  
и другими породами лошадей по полиморфным системам крови

Составлено по: данные лаборатории генетики ФГБНУ ВНИИ коневодства за 1990–2018 гг.

тверждает генетическое сходство новоал-
тайской породы лошадей с русской тяже-
ловозной породой.

Выводы
Впервые проведенное исследование ге-

нетической структуры новоалтайских ло-
шадей по полиморфным системам крови 
показало, что порода обладает высоким 
уровнем полиморфности всех аллелей. 
Сравнительный анализ генетической струк-
туры новоалтайской породы и тяжелоу-

пряжных лошадей показал, что имеют ме-
сто значительные межпородные отличия 
по встречаемости аллелей трансферрино-
вого локуса. Лошади новоалтайской поро-
ды характеризуются сравнительно высо-
кой частотой встречаемости аллелей TfD.  
Новоалтайская порода лошадей отлича-
лась от других пород широким спектром 
аллелей (Na=146) и уровнем полиморф-
ности (Ае=4,780) микросателлитной ДНК. 
В генетической структуре новоалтайской 
популяции были выявлены приватные 
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Таблица 5. Уровень полиморфизма новоалтайской породы лошадей по STR-локусам (n=98)

Локусы Na Ае Но Не Fis

AHT5 7 4,726 0,875 0,788 -0,087
HMS6 6 4,493 0,875 0,777 -0,098
ASB23 8 5,302 0,839 0,811 -0,028
ASB2 10 4,608 0,821 0,783 -0,038

HTG10 7 4,015 0,804 0,751 -0,053
VHL20 9 6,623 0,964 0,849 -0,115
HTG4 6 4,073 0,786 0,754 -0,031
AHT4 9 4,246 0,750 0,765 0,015
HMS7 6 3,439 0,554 0,709 0,156
HTG6 7 1,773 0,446 0,436 -0,010
HTG7 4 2,759 0,607 0,638 0,030
HMS3 7 4,904 0,750 0,796 0,046
HMS2 7 3,990 0,786 0,749 -0,036
ASB17 13 7,630 0,857 0,869 0,012
LEX3 10 7,036 0,870 0,858 -0,012

HMS1 6 2,004 0,464 0,501 0,037
CA425 7 3,694 0,800 0,729 -0,071

среднее 7,59 4,430 0,756 0,739 -0,017
Составлено по: данные лаборатории генетики ФГБНУ ВНИИ коневодства за 2006–2018 гг.
Примечание: Na – число аллелей; Ае – эффективное число аллелей; He – наблюдаемая гетерозиготность; Но – ожи­
даемая гетерозиготность; Fis – уровень внутрипородного инбридинга.

Таблица 4. Спектр аллелей у лошадей сравниваемых пород по 17 микросателлитным локусам ДНК

Локусы

Породы
Новоалтайская

n = 98
Русская тяжеловозная

n = 98
Советская тяжеловозная

n = 55
p > 0,05 p < 0,05 p > 0,05 p < 0,05 p > 0,05 p < 0,05

VHL20 I, L,M ,N, O, P, Q J, R I, M, P, Q, R J, L, N, O I, M, O ,P, Q J, L, N, R

HTG4 L, M, O, P K, N K, L, M, P O K, L, M, P O
AHT4 H, J, K, O I, L, M, N, P H, I, J, K, O L, M*, N, P H, J, K, L, O I, N
HMS7 L, M, N, O, Q J J, L, M ,O, Q G*, K, N, P* K, L, M, N, O J, Q
HTG6 G, J, O I, M, N, P G, I, O J, N G, O I, J, N
AHT5 J, K, M, N, O I, L J, K, L, N, O I, M J, K, L, M, N, O I
HMS6 K, L, M, O, P N L, M, O, P Q* L, M, O, P K, N*
ASB23 G, J, K, S, U I, L, T K, L, S, U J J, K, L, S, U I, T
ASB2 K, M, N, Q B, I, J, P, R, T I, K, M, N O, P, Q I, K, M, N, O, Q P, R

HTG10 K, L, N, O, R M, P K, M, N, O, R I, L, S, T M, N, O, R I, K, L, Q, S
HTG7 K, M, N, O K, M, N, O K, M, N, O
HMS3 M, N, O, P, Q, R I M, N, O, P, Q, R I M, P, Q, R I, N, O
HMS2 H, I, K, L J, M, S H, I, J, K, M, R L, O, P* H, I, K, L, R J, M
ASB17 F, M, N, O, P, Q, S G, I, K, L, R, T F, K, L, M, N, Q, R, S H, I, J, P K, M, N, O, Q, R, S H, I, J, L, P
LEX3 F, H, K, L, M, N G, I, O, P F, L, M ,N, P I, K, O F, H, L, M, N, O, P I, K

HMS1 I, J, M K, L, N J, K, L, M J, K, L, M I*, N
CA425 J, M, N, O G, I, L G, J, L, M, N I, O J, L, M, N, O G

Составлено по: данные лаборатории генетики ФГБНУ ВНИИ коневодства.
Лошади тестированы с 2006 по 2018 гг.
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Таблица 7. Уровень полиморфизма у лошадей советской тяжеловозной породы по STR-локусам (n = 55)

Локусы Na Ае Но Не Fis

HMS6 6 3,108 0,745 0,678 -0,099
ASB23 7 4,090 0,667 0,755 0,118
ASB2 8 4,817 0,760 0,792 0,041

HTG10 9 3,628 0,706 0,724 0,025
HTG7 4 3,855 0,720 0,741 0,028
HMS3 7 3,661 0,667 0,727 0,083
VHL20 9 5,505 0,902 0,818 -0,102
HTG4 5 2,645 0,647 0,622 -0,040
AHT4 7 4,180 0,765 0,761 -0,005
HMS7 7 4,454 0,863 0,775 -0,113
HTG6 5 1,417 0,275 0,294 0,067
AHT5 7 4,520 0,843 0,779 -0,083
HMS2 7 3,979 0,708 0,749 0,054
ASB17 12 4,965 0,680 0,799 0,149
LEX3 9 5,812 0,922 0,828 -0,113

HMS1 6 3,173 0,765 0,685 -0,117
CA425 6 2,847 0,650 0,649 -0,002

средняя 7,12 3,921 0,723 0,716 -0,006
Составлено по: данные лаборатории генетики ФГБНУ ВНИИ коневодства за 2006–2018 гг.
Примечание: Na – число аллелей; Ае – эффективное число аллелей; He – наблюдаемая гетерозиготность; Но – 
ожидаемая гетерозиготность; Fis – уровень внутрипородного инбридинга.

Таблица 6. Уровень полиморфизма у лошадей русской тяжеловозной породы по STR–локусам (n = 98)

Локусы Na Ае Но Не Fis

HMS6 5 3,131 0,531 0,681 0,220
ASB23 5 3,642 0,674 0,725 0,070
ASB2 7 3,895 0,726 0,743 0,023

HTG10 9 3,712 0,735 0,731 -0,006
HTG7 4 3,354 0,684 0,702 0,026
HMS3 7 3,792 0,673 0,736 0,085
VHL20 9 4,491 0,633 0,777 0,186
HTG4 5 2,950 0,673 0,661 -0,019
AHT4 9 4,321 0,755 0,769 0,018
HMS7 9 4,393 0,776 0,772 -0,004
HTG6 5 1,315 0,255 0,240 -0,065
AHT5 7 4,784 0,735 0,791 0,071
HMS2 9 4,083 0,804 0,755 -0,065
ASB17 12 5,623 0,678 0,822 0,175
LEX3 8 4,408 0,857 0,773 -0,109

HMS1 4 2,611 0,602 0,617 0,024
CA425 7 2,835 0,714 0,647 -0,104

средняя 93,24 3,726 0,677 0,703 0,031

Составлено по: данные лаборатории генетики ФГБНУ ВНИИ коневодства за 2006–2018 гг.
Примечание: Na – число аллелей; Ае – эффективное число аллелей; He – наблюдаемая гетерозиготность; Но – ожи­
даемая гетерозиготность; Fis – уровень внутрипородного инбридинга.
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аллели VHL20S, ASB23V, ASB2T, HMS1Q, 
HMS2S и HMS3S.

Новоалтайская порода имеет наибо-
лее высокие показатели генетического 
сходства с русской тяжеловозной поро-
дой (0,970). Установлено, что лошади 
новоалтайской породы характеризуются 
сравнительно высоким уровнем поли-
морфности всех 17 изученных микроса-
теллитных локусов (Ae=4,430), средним 
уровнем гетерозиготности (Ho=0,756) 
и некоторым недостатком гетерози-

готных генотипов (Fis=-0,017). Подводя 
итог, можно отметить, что новоалтай-
ская по ро да лошадей, созданная слож-
ным вос про из во дительным скрещивани-
ем, ха рактеризуется высоким уровнем 
генети ческого разнообразия, как по 
структурным генам, так и по микроса-
теллитным локусам ДНК, который даст 
возможность вести глубокую и эффек-
тивную селекционную работу как по 
контролю достоверности лошадей, так  
и по хозяйственно полезным признакам.
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ANALYZING THE GENETIC STRUCTURE OF NOVOALTAYSKAYA 

HORSE BREED TAKING INTO ACCOUNT THE ALLELE POOL  

OF THE BASE BREEDS

Blokhina N.V. Tsareva M.A.

The article for the first time shows the results of the study of the allele pool of Novoaltayskaya 
horse breed on three polymorphic blood systems (TF, ALB, ES) and 17 loci of DNA microsatel-
lites in comparison with three heavy horse breeds involved in its creation (Russian, Soviet and 
Lithuanian heavy breeds). The goal of our research was to study the features of the allele pool 
of Novoaltayskaya horse breed, as well as to assess the genetic similarity with other breeds in-
volved in its formation. To conduct a comparative analysis of the genetic structure, 358 head of 
Novoaltayskaya horse breed were tested on polymorphic blood systems and 98 head were tested 
on 17 STR DNA microsatellite loci: VHL20, HTG4, AHT4, HMS7, HTG6, AHT5, HMS6, ASB23, 
ASB2, HTG10, HTG7, HMS3, HMS2, ASB17, LEX3, HMS1, CA425. Comparison of the level of 
genetic diversity of Novoaltayskaya breed with Russian, Soviet and Lithuanian heavy breeds was 
carried out according to the main population indicators: the level of polymorphism (AE), the 
degree of actual (He) and expected (Ho) heterozygosity and the population inbreeding index (Fis). 
Novoaltayskaya horse breed differed from other breeds by a wide range of alleles (Na=146) and 
the level of polymorphism (AE=4.780) of microsatellite DNA. Private alleles VHL20S, ASB23V, 
ASB2T, HMS1Q, HMS2S and HMS3S were detected in the genetic structure of Novoaltayskaya 
horse breed population. Comparative analysis of the allele pool of the studied horse breeds has 
shown that Novoaltayskaya horses have the highest rates of genetic similarity with the Russian 
heavy breed (0.970), both in blood systems and in DNA microsatellites. Novoaltayskaya horse 
breed, created by complex reproductive crossing, is characterized by a high level of genetic di-
versity, both in structural genes and in microsatellite DNA loci. The breed retains a high level of 
genetic diversity, which helps conduct effective breeding work on economically useful features.

Genetic and population analysis, horse, DNA microsatellites, Novoaltaiskaya breed, polymor-
phic blood system.
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